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7.

1l

it

ARSI GB/T 1.1—2020 (hrifEb TAESN 265 1 305 eSO g5 F AR Sty ()8 e
LR,
TR R A SCF S Py 25T BEE S B R o AR SO R R AT WL AN AR SR )5 R 54T
A H AR N RIS E AL AR A AR H
AT A A A BE DR AR ) 2 A B AR E AL AR T L 1
KA REE AL TTPORS O RA R R O U TAEMBEAREGR AR . RET K
WRFEERE A E MR E B E R AT

A RERE N . L. AL, M. Bk BR K EFR. Bk R
B ORSET. A, 2R, HO5E. mAISE. TkER. RS, BN SR, R, TANER. HEE. R
SR RE . B, HEE. KA.
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e EFEM N E = ma rai
HERNKXKEEMEE FERFRFIINFE

AAEIE T K E MON87769. GTS40-3-2. MON89788. MONS87705. 356043, 305423. CV127.
MONS87708. MON87701. FG72. A2704-12. A5547-127. DAS-68416-4. DAS-81419-2. DAS-44406-6.
MONS87751. SYHTOH2. CAL16. DBN9004. ZH10-6. SHZD3201. ZUTS-33. DBN8002. WYN029GmA .
WYN341GmC. DBN8205. GMBI151. IND-@@410-5 Fll XP-2 ¥4k &% 1% PCR & M I 5 1

ASCAEE TR K] MON87769. GTS40-3-2. MON89788. MONS87705. 356043, 305423
CV127.MON87708 . MON87701 .FG72.A2704-12.A5547-127.DAS-68416-4 . DAS-81419-2 . DAS-44406-6.
MONS87751. SYHTOH2. CAL16. DBN9004. ZH10-6. SHZD3201. ZUTS-33. DBN8002. WYN029GmA .
WYN341GmC. DBN8205. GMBI151. IND-@Q@410-5 Fil XP-2 FEALAR R B 5 PEAG I o

2 MuMsIAxH

TN B SCA A P S I ST R RIS 1P RS AR SO AN T R Ak ko Fe R, v H I 51 SR,
A2 H 0T B R ARSE FH T AR SO s AN HI S R SO, HasohiiAs CBAERTA FE SR &/ T4
A

NY/T 672 BRI 3= w38 2K

LMV 2031 5 AE—19—2013  BLIERFE Y S 7= S ekl shAe

LR 1485 5 AH—4—2010 FLFEFAEY) S-S kil DNA BRI 4i{L

ANV 2031 5 A E—8—2013  HEILPFEY) S H = i ekl R 5 A ARTEESE PR € 14 PCR 7772

GB/T 34796 7K LR R FE RN Al FE Rl 28 40 73 e G BE vk

3 ARIBMENX
AV R 2031 5 A E—8—2013 FiE 1 LA A R HAREFIE & T A0k

3.1

AiEZSBB4RIC endogenous reference markers

FER G AP ZH oy B DL, R 2k Za K HLA 38 R 18 € AR ie AL s, ok UET GB/T 38551 Ml Lectin
HEH .
3.2

3E{LAFARIC event-specific marker

AAEZ S A AR HR AR AR AR L e A AR AN AE IR AR il

A FEAhRE T DU AMNIRSE R S AR R B R AL R R A, ] DURTE R AR R AR (RAE HAR A R A
TEMIMREE R 751
3.3

SE1TF#4E£ parallel subsample

FE A — i s s B i AR v, R — 35 500 R R B i 4 . [RIE AL B AN B A A
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4 [RE

A FRE 1R 22 I 5190, A TR — SO ML &R ot e o ) K S RS IR AR D 5 B A R b g AT
PCR 338, 5 it &I SO IR o A A B2 07 iR 0y P 1 st 2% B dRic i s b, 3
S FAL ARSI P A8 H 5 IR S IR L e 5 5 H BHE R A, BB AL AR bRie A A5 S (E . A
FH BRI o 42 i S S 8 B A A AT (A A5 S (B ) R AR 0 A R 2 SRS RN AL R B (1 P 52 R
i3 A O R A AR T RS H A5 5B 9% B U BRI DK /D 3 T )R e e MR T A A T4 DU i
S

5 IR

BRAE S AU, AR T 20 AR IRK B L SR K .

(¢)]

.1 DNA ERF&

5.2 BEREERTE

(¢)]

3 MEMERAFZ

DEPCMNPARE A I 51 40 e 3o 5 0 A

54 SBEENFAFZ

DG e 3t 5 00 PP A

5.5 MNP ¥xi25|4

LI SRAFHIAL

(¢)]

.6 PAM R

DN B DR 2 K B A TEAR VA i/ B AT IR AR HE R, AR AT
1) ASCAFRILE (0 H A AR s 73 PR o Pt A X

2) PCRY 55 FrAs vREAE (4 o B A 5

3) A b RSN TR R S A8 A 1 A TS S DL

(¢)]

7 PRMREmR

AT B A AR BN 1. 0% FOFRUEYD T (RRUERE ) B2 B0 IE 1 52 56 =5 I )R i VR M BE P o 42 i, 3L
YERR

1) F8 58 AR B 8 PR % e 1 BH P I R R

2) BR¥E RN, AR E I 3 A A B 1D B P S A R R

3) PCRYHG 50 Fy b 1 1) o B 4
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6 FEUHFMEE
6.1 B

B R BEAS /N T-12000 r/min.
6.2 EINTHHKEIT
6.3 HEEEE(M
6.4 EKIXL
6.5 PCR ##8{
6.6 =BEMFFN

MFE Fr B FEAR 300 bp, #4317 HEBI ZEAMET-99%
7 BRIESE
7.1

2 NY/T 672 FAOES 2031 5724 H5—19—2013 58 8 TR FF AT .
7.2 WEESIE

2 NY/T 672 FAOES 2031 574 H—19—2013 158 9 T R P AT .
7.3 HEETALE

FA S 1485 5 A 5—4-—2010 1 6.2 PIRLE AT
7.4 iR{#E DNA #EiRFI%

FEIAE B IAAE DNA BEAR #1] & f2 R0 1485 5445 —4—2010 1 6.3 6.4 F1 6.5 }5E B 7164047 -
FERECELIG W B 1 NP B SRR A 1 AN B 33 i i

7.5 DNA RE#N

%18 GB/T 34796 J5i%ill%€ DNA & & f4iff,
KH 1%35 i bt i vk A A I DNA 2607 1 e 88
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7.6

BT HIA T 207

7.7

bp.

HBEE PCR {5 EHME

AT FREPINN N R ASIY), IRES)E, R PCRIEAT Sl B @ SO, Pk 176

104, 4% 2 EPCRY 4G 5 3 My 70 S A I HR MR AR AT SO R A

SE1: PAT TREDNABLN Bl 5 1551 4£50~100 ng, FEDNASEEMIATIRT, #HEFN100 ng;
2: ;. PHECPCRY AT SCER B BE RS BRAR S 0 B AR, — 5051 W& B BERR Y 15 51 5 #3791, 50 gi—

i 25 58

BESKIE M 51, FORIREFAR K Bk A S0 & 1OT 4 -

=iEEN

I FH v e e 0 R R R s R U A, 7.6 R A (1 o e U P S R AT v
TR (Kt B BN R SCEA/N T3 M A BOECE (1 M= 1X106), 3 A Bd KEEAMR 300

8 HiRALE

(25

9

9.1

9.2

9.3

10

4

R Fr 2 TR B BB AR LA R I K S A1 L, RS M ARC IR S B IR BOEH
B Py BOEH A T2026 WIRS IRFRIC AN LS AL AR AR, HI T e 22017

FRE

FAE Bz

LRI A B0 R il ok, I, 7R A A A S AT BT SE
1) ARSCAFRUE KB A HAC AR i AR AG H 5

2) WIESIEFRICHK H B K T 8i%5EF95%, HI%GB/T 385510047, ZFbric & A2

PR BRIEm

JS2 [ B 3 B0 R A oA, 15 U R EEXRHZ A R R BT ELRT S
1) e H B 5 42 ot P 0 35 O e A A
2) BREAPER 6 P a s AL ARG, AR SO E I B AR S R AR

3) WIRZ BRI E K T 85 T-95%, H4%GB/T 3855170, Zbric BreE Ak 2

A

[ B IR B 2 A 1-40F, B8 A IR T R 1% P AT FFEDNATR 2545

1) $2EUFDNAE FE>100 ng;

2) PEEUIDNAZLE /£ : OD26o/ODasolL{E /T 1.8~~2.0, OD2so/ODasotLAH KT 2.0;
3) FREAIDNABA I 5 7

4) WIEZ REARICE H Z>95%:;

HZRITE

[

Ao
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AR —R AR (URTIRR “Hefufha” O 5. THEHABEAGARRS, KB ika)s,
ML IF o

101 BEAEFRENF R RE—HENESE

FeAbbric e i BECH #0347 A — oAb
Z ==X 100%. i (D

A

Z — s MPATTRES, Fetbdk a BEE L DN EALRTR IS — A0 )5 A G S 1E
s FAT TRES, B Rai SN e ARSI 5 B B EOH

B PATTREF, K NIRSIEARIC I A B2 5.

10.2 ZFEAMBRABMESHERE

10.2.1 =AMBRBIERRNSLIE

AR a 55 1 AR FRIC IR S X0 R 8 7R 1 0 AN S AR a ORE A CRHPE DR 458 0 R0 9 12 Joit
D KT PR, ik a 55 1 MARc kG SEBEEZ, . B 30 N BLE R AE a 5 1 ML
Rbric s FXT IS, SR 47% (IQR, Interquartile Range) I 5E 5 b B A o
10.2.2 #MEZAXMBRRMES MR

KRR T (MLE) FIERZIKN BOES 2 (ZILN) |, UG Ra S i A ik brid 2= B
XTHREE, R REME MR, N (), HRERWK 2 kX 3D Fis.

()= (=0+1- ) ¢Cn — ) ( =0) (2)
¢()—=;£_ ~ (3)
N
A
()——%%%a%14%%%ﬁﬂ % A 5L 0 SRARE =R A R 5L
2 EX R E S AR R

——?ﬁﬁﬁéﬁ,W§EN%%%ﬁ%0%M$:

—— AT M BIIES KL

——ARF I X B HEE S

O —fams, B35 NIRRT, 10) =1, HIC) =0;
OO)—— It LA R Ak 8, AR (3) Fios;

bR EA A B B, R (2)

__jFlI]/\/

10.2.3 sEﬂ%%ﬁﬁ%ﬁﬁ@ﬁ%%%ﬁEﬁ

WA R S8 =5 0 MR SR AR SO 7 A I, LI S A 2 281 v 36 00 e S R A A [0 k571 5 44
REAF S 1T 9 FH 2R BRAIE 1) 25 156 R R0 A B R bR AR 5 (%)

BRBUERT: i E LU AR — 25 A, REHTLA I 5T RS A MR Bk A
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1) AR R R, R A
2) SRR SRR A R AR

10.3  HEEUHEFICHE L FIE HE

FAchaBi N AR RC R A E BIEIC NZ |, HONWiER (4) RNz fE.

(Z )= L= (4
v
() [ (2)
Z F=L (1)
o— AL AR B 2R, AT IE = 0.1%, TE4ERREME XU

Ee MUFHEIREIZ oo, MR B R NG FRLODRE S & SHZ A (s /ME,  DAREE A
2 R R B AN A S S R S B B R A e

10.4 FHERLEHERICHE

K AL A ARSI E H B (50 A (6) i

= (T2 (5)
= Z =z ) IO (6)
e
—— A Rar R AR AR IC IR
—— Rt A ARSI AR B IE AT TR RO ECH
O TRoNRE, UAE S N RIERGLEE, BUESY 1, B, BUEN 0;
z F (D)
Z  — AR QB I AR HOAS ) B E

11 HRFTik

D 5 =1n, g58RERN “mHEka”

2) HITE AT THEDNARE SIS H | = 0rf, ZREXRN “REHFEIE " ;
3) HARWEOL, SRERN “FALME a BIERAE” -

TE: B CRAIR a DS RATE” I, FEREAS S e HER I .

I AHE RS B e Tk

12 R

ARITIEFEX TH AR 356043 5 IND-00410-5, £ R (LOD) 24 2% GHH 4T I Bk & o5 21 1600
P AR RRIE TS , R ARSCHE RS 3 27 Fhigfetk, RHR (LOD) 3#°8 1% (MY
TR Btk R 952 800 #5 T AL AL BRI FAD o

A AU R HBRAZ LA PCR AR SR R AP 100 ng 2 4 DNA AT 51 -
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13 BrisdsEie

ERRATAEETR, RBP4 ZIRIREL. PCR &R HIFI PCR #1944k 78[5 B8 X 38 3647,
PCR R R L] &3 5 AR E XN A AEZE, BRE XSRS B R sl &R B3t
TAESE %, B PR ERAL, IEAAMERIC % i UOoR 2= SO RS RS0 A SLIORE S 4 2 IREUK TR
W5 e, WIS GB/T 27403 15 5 & SRAL BT 15 Yedas il 48 it o
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Al EIRFREESIMER

Mt & A
(et
SARFRICER

*® A1 BIFFRERSIMER

’gg EHAH (5—3) RHAMW (5—3) R ;‘ﬁf)
1 CGTCAGGAATAAAGGAAGTACAGTA | GCCCTAAAGGATGCGTATAGAGTAA 305423 235
2 TGAGATGTCATCACACAACTCTGA CGCTAAGGCCGAATGCAAAG 305423 165
3 CGGTCATACCCGTGCCTATC TCACAACAAAGTTGGCCACC 305423 174

ATTTTGCATATGAGATTTATGTCAA
4 CGCTAAGGCCGAATGCAAAG ATAGA 305423 197
5 CCTCCACTCAGCCAAACCAT ACGCTTTCCCCCTTCTTTTGA 305423 209
6 ACCTCTGACACATGCAGCTC TCTCAAACCAAGCATCCCCT 305423 164
7 TACCTGCTCTGTCCCCTTCA AGGGTGGAAAGATGTTACCATGT 305423 212
8 AAATTGTTGGCGGGGTTGAT TTTTTGAAACGCCACCATCAA 305423 235
9 TTAGGTCGAATAGGCTAGGTTTACG |TTGATATTCTTGGAGTAGACGAGAG 356043 102
10 | CCATTGCGTCCACAAAACGT TCAAGATGGGCAGTGTCTTCC 356043 246
11 | AAGTGAGTTATTTATCAGCCAAGCA |ATCTTTGACTCCATGGGAATTCACT A2704-12 180
12 | ACTGCCACTAAATCTTCCCCC TAACAAGGGTCAAGGTCGGC A2704-12 153
13 | TTTTCTACGGGGTCTGACGC GGTGAATCCAAACATGTGCTCA A2704-12 243
14 |TTTTCCAAAAACCCGCAATGTCATA |CTGCCATAACCATGAGTGATAACAC AS5547-127 82
15 | TGATCCCCCATGTTGTGCAA TCAAACGTGACCCTGAATATGA A5547-127 261
16 |CTCTTGTGTGTTTGTCTCCTTCTTC CCGCCTTCAGTTTAAACTATCAGTG CAL16 141
17 | AGTACATTAAAAACGTCCGCAATGT |TCACTACTTTCATTCTTGCCTTAGGA CAL16 274
18 | GCCCTCCTTATTTATCCCCTTAGTT AGCAGGTTCGTTTAAGGATGAAAAT CV127 139
19 |GTTCTTGAGAACCGAGCGGA GGCCTACCCATTCGTAGCTC CV127 166
20 | GGAACTTACATGTAAACGGTAAGGT |CCTCAATTGCGAGCTTTCTAATTTC DAS-44406-6 73
21 | AGATGCACTCGAAATCAGCCA TACATCACAACTCGGCGACC DAS-44406-6 248

AGAATTAGTTCTTACAGTTTATTGTT
22 | AACGTCCGCAATGTGTTATTAAGTT DAS-68416-4 115

AGATTT
23 | TCCGCTACTTGCTCTTGTCG CGGCTAAGAGCGAATTTGGC DAS-68416-4 194
24 | AGCACTTGATATTCATGAATCAAACT | CTTCAAGATCCCAACTTGCGC DAS-81419-2 91
25 | AGATGCACTCGAAATCAGCCA TGTTTCCACACCCTAGATCCG DAS-81419-2 224
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e ERE (5—3) B (5—3) i ;?‘ii
26 | AAGGTCTTTGGTTGGATTATCGGTA GTTTCCCGCCTTCAGTTTAAACTAT DBN&8002 229
27 | TTAGCTAGTTAGGACGTTAACAGGG |AATGTCATTCCTCAAGTGTCCCATA DBN8&002 144
28 | GGACTCCAACGAGCAAGTCA AGATTGTCGTTTCCCGCCTT DBNR8205 189

AAGTTAATGCTTTTATAAATTTGGT
29 | GCCGTATCCGCAATGTGTTA DBNR8205 261
CTGT

30 | CGGGACTTGATGAAAGAAGAG GGTTTCGCTCATGTGTTGAG DBN9004 195
31 | GCCGGGTCCCGTTTAAACTA TGTAGTCGACCCCACCTAGT DBN9004 257
32 | CAGGAATTAATGTGGTTCATCCGTC iTGTGATAGCAAAATCCAACAAGC FG72 127
33 | CAACAGTTCGGGTGCAACAG CGGTTCCTATGTCCGGGAAA FG72 262
34 | TCAGAGTCAAATCAACATGGGTG TCGAGCCCATTGTGCTGAAT GMBI151 97

35 | CCACTGTCGGTAGAGGCATC TGTTCGTCGTCTTCTGGTGG GMBI151 246
36 | ACCTTGTGCAAATTATTCAAACCCT TTCCTTTATCGCAATGATGGCATTT GTS40-3-2 220
37 | CCCTAATAGGCAACAGCATGAAAAA EGCTTAAGATCAGAGACAGAGAGA GTS40-3-2 271
38 | ACGCTTAGTGTGTGTGTCAAAC CTGCAGGAATTCGATATCAAGCTTG MONS87701 93

39 | ACGCTGCGGACATCTACATT CAGTAATCGCGCTCAACACG MONS87701 207
40 | CATTGCTGATCCATGTAGATTTCCC TGATAACAACACCCTGAGTCTCTTC MONS87705 72

41 | CTTCAGAGGGAGGTTGGTCC GCTGATCCATGTAGATTTCCCG MONS87705 200
42 | CCATCATACTCATTGCTGATCCATG AATCTCAGAACTGTCCGCAATTTTC MONS87708 225
43 | GCATCCACGAGCTTATCCGA AGATTGTCGTTTCCCGCCTT MONS87708 101
44 | TTTGTAGATATTTCCCCTCACTTTG CTAACTTTTGGTGTGATGATGCTGA MONS87751 61

45 | ACGCTGCGGACATCTACATT TTGACCGAGCTGTCTTGTCC MONZS87751 136
46 | GAAGGAGAAGAAGTTGGTTGAACAG | TATTAAATGTTTTTGCCGGGGATCC MONS87769 149
47 | CATTGCTGATCCATGTAGATTTCCC CCCCATTCTTGACATTCTTCAAACA MONS87769 254
48 | CCCTCTTGGCTTTTCTAAGTTTGAG CTTTGGACTGAGAATTAGCTTCCAC MONS89788 261
49 | GACACGTCGAAATAAAGATTTCCGA | GCAGCTATCACATATGGTTGAAGTC MONS89788 243
50 | TTAGGTGCATGAAGGCTTAAGTTTG |ATCCAGTACTAAAATCCAGATCCCC SHZD3201 261
51 | TGGCGTAATAGCGAAGAGGC CTCCACCCTCCTCTCCATCA SHZD3201 232
52 | CATGGCCGTATCCGCAATGTGTTA TGTGTGCCATTGGTTTAGGGTTT SYHTOH2 58

53 | GGCACCAACATTCTTGTGGT ATGGCCGTATCCGCAATGT SYHTOH2 239
54 | GTCATCCGTTTAATTTACTCGCACT CCACCATGTTGACGAAGATTTTCTT WYNO029GmA 100
55 | GAAAACAAAATATAGCGCGCAAACT [CGTGTGGATCCCAACAAATAATGAA WYNO029GmA 148
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ey EREAEY] AEEIR ] g suin B (bp)
56 | TCATTCTTTGATTAGTAGGAGGCGA |AGCTTTCTCACTAATTAATTCGGCG WYN341GmC 164
57 | AGCGCGCAAACTAGGATAAATTATC | ATCGCCTACAATTTTTGCGCTATTA WYN341GmC 267
58 | TCAGTACATTAAAAACGTCCGCA AGGAGGAGTCAGGTAAGCTGT XP-2 200
59 | ATCGCCCTTCCCAACAGTT TGTGAAATGTGAACGCCGC ZH10-6 103
60 | GCACGCGCATACTTTGACAT AAAAACGTCCGCAATGTGTT ZH10-6 202
61 | CCTCTCTCGGATTCTTCGCC AGATTGTCGTTTCCCGCCTT ZH10-6 236
62 | CCTTCGGTTCCACCCTTGTT TCCCAGCTGTATGAATGCAA ZH10-6 229
63 | ACGTCGGAGAAGAAGAAGCTG AAAAACGTCCGCAATGTGTT ZUTS-33 153
64 |CTCAGTTGGGTCAGCCTGAG AAAAACGTCCGCAATGTGTT IND-OQ410-5 261
65 | GCTTGAGCTTGGATCAGATTGT ACGCAACTGAACTCAGACCA IND-00410-5 200
TAGCGCATATCTGTTGTGGTTATCAT | GTTATCTGTATAACGGTTCAAAGCA : .
66 HIESIEFRT 1 275
TA TCAAGC
TCTACATGCAAATATAATTTGTCATT | TAGTGTTTTATGTCATCAGAAAGTG i .
67 WSR2 | 275
TTGGGT ATTGTCTTT
TCCCTTCTAATAGTAAGAACCTCACA | GTTAGTCAAAGAGTGATTAAGCCAT : .
68 HIESIEFRD 3 275
CAAT TGAATT
ACAATAAATCACTAAGACACTTTTCT | GTTTTTAAACACTTTCTTACGCTCTC i .
69 WIRS R 4 274
TGTTTAGC ATAAATTA
AGAGTCAACATCTCTTCAATAACGT | GTGTGTTTTGGATGAAGATTTAGAA i .
70 WIESIEFRD 5 255
ACATGT ACTGAA
CCTCAAACAATTTCACACAATCATA i .
71 | GAGGTTTAATCCCTTCTCTTTCGCTC WIEZS AR 6 272
TAGGAATA
GCAATGGATGTATAGTTTTTGTGAAC | GTTTATGGCATTGTGATACTACGCT i .
2 P2 bR 7 275
ATGAA TGG
TTGCAAAATCACAAGTGTTTGGTACT | ACATTTGTTTAGTTGGAAACACAAA i .
& IR S IEFRT 8 275
TG CAAGAA
GTGTAATGGTATGTACTATGTAGTCA | CATTTAGCTCTCCCAAAATTTTGTCC i .
& WIS IEFFC 9 259
ACATGTA TAATTATT
TTTTTAGTGCTTATTGCAATATTATG i .
75 | CGAGGAAGCCAAACCAAGATTTTT WIRSEARIE 10 271
CTTGTAGT
TTGAATTTTGATAAGAGTTGCCATAG ) .
76 CGGGCTGAGAAGTTAGGTACTTGC WIRS R Frid 11 256
CAACA
CGGTTTTGACAAAACCAATGTTACC i .
77 | GGCCTTGTGCACTCTTAAGCATAC WIEZ IEARIE 12 272
TACG
CAGAATCAAAATAAGTGTGTGCCAT i .
78 | CCAGTTTGACTGGCGAGAAACTT WIRSIEARIE 13 255

GAAATT

10
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i
WS

IERBH® (5°—3)

REEH (5°—3%)

YT

SEK
& (bp)

79

GGTTGTGGCCCACACTGTG

GAGACTAAAGAGATATGAAAACAC
TTAAGGTGAA

WIRZIEARIC 14

275

80

AAAATGTTTTGCCACGCATAGACAG

TCTGCAAAATTTCCAAAAATTCCAA
ATCTTA

WIS ARID 15

275

81

TCAAAAGTGGGTGACTAAACAAATC
TCAC

CACAGAAGTATGCCACTAAGTCATA
ATACAA

WIEZ AR 16

275

82

ACCTCGTGTGTGAATCTTATAAATTT
CTGAT

CCCTGGTTTCCCTGCTATCTTTTTT

WIRZ AR 17

275

83

CGTGCTATCATGCTTTGAGTATTAGA
GTT

CCGAGTGGTTATCCGTTTAAACTTT
ATCTTG

WIS ARIC 18

260

84

AAAAACAATTTAGCACAACTTTGAA
ATCATTAAA

GGGATTTGACCAAAAGGATATCTTC
ATTTAAAAT

WIRZIEARIE 19

275

CCTCTAAGGTATGCGTTTATTGCATA

CAGCCATTTTGGTAACGGTAACTAA

85 WIEZ IRId 20 275
AAAA ATACC
GCAGTTGTACTCGATTTTAATTTTGA | GAACACCAAGCAAACGGATTCTTTT X
86 WIR S BARIE 21 275
TAACCAA C
TGTAAGTTCCTAGTTAGGAACCGTG i .
87 | CATTCCATTTTGCGAGAATGAGCTA WIRZ IRl 22 272
TTAAA
AACCTATAAACCCTTCAACACAGAT | TCAGCCTAGATACAAAACACATGTG X
88 WIESBRRD 23 | 275
TCAAA TCG
AAGTCAATTGCTACCTTTACTGAAT X
89 | GGTGAAACACACCCATCCTACCC WIRSARIE 24 275
GTAGTTTAA
AAAAAGTGATTTTGAATCTTTGCAT i .
90 | TGGTAGTCGCTCTTGAGTCTCAT WIS AR 25 273
TGTATATGC
CAGGAGTGATCAAGGATACTTTAAT i
91 | ACGAAGACTAGAGTGTGTGAGTCAC WIRESARIC 26 275

CGATTA

92

GACGTCGGAACCACTACGTTC

TTTTTCTTCGTCCTCTTAACCAAATA
GAAAA

MRS AR 27

249

93

GGGTGAAAGAAATAATGGGAATAAT
AAAAACAA

GCACGAAGAAGCAGAAATCGTTAC
G

WIS R ARiC 28

275

94

CCAACCACACCACTAGGAGAATAAA
C

CCTCAAAGGCCAAGATTCATTAATT
TCATAC

WIRZ IRId 29

275

95

TACTCGCTGTTTAATTTACAAAGACA
AACAACC

GAATTATAGTGACTTCAAGTCAAAG
GACTACTAT

WIS EARIE 30

274

96

TTTTTACCAACAGGATTTAAAAGAA
GAAAATGAC

GCGAAATAGAAAGAATAGAGGAGG
AGACC

WIRZ IEARE 31

275

11
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kM= (5°—3) ] (5°—3")
e EREAEY] AEEIR ] g suin B (bp)
ACATCATGAACTATCAAAACTAAGC | GTGCATGCAGAAAATGATGTGTATT i .
97 WIS ERRIE 32 | 275
AAAAACAGG TGC
AACAAGCGTAGACAATCTGAATCCA | GCCAATTGAAATTTCTGTTTTTCTCA i .
98 WIEZ AR 33 275
C TAACATTT
ATTTAACAAATGTTGTTGGCGAACA |CAGAACTATCTAATAATTTCTCGAC i .
99 WIS ERRD 34 | 275
AATGT ACATACGTA
GGAGTGGTTGTTTGATTTTAGCTTTG i .
100 AA TGGACCATGACCAATGGGTCTAA WIEZ Il 35 270
ACCAAGATCATGATGATATTGATGA | CAAATGAGGTTGGTCCTTTACAAAC i .
101 WIEZIBFRL 36 | 275
TGTCAT ATTTAG
AAAATTTGCTGAACTGTTATTTCCAA | AAAAATTGTTGGAGTCTAAGTATGA i .
102 WIRZ B ARC 37 236
ATATACTC AATGAAATC
TTTTTCGTCCTCATAACTATAAAAAT i .
103 | CGGCGATGACTTTTTATATCGGTT WIEZ Rl 38 275
GTTCAAAA
CACTTGTGATCTCTGACCTATGACA i .
104 | GACATGGACACTTGTGTCTACGTG WIRSARIE 39 275
AAAAA
GGTTATCCGTACAAAGACAACATCT | TTGAATGCTACCTGACTTCTCACAG i .
105 WIRZ IRIC 40 275
ATTGAT G
106 | TGGGACAAAGAAACCGGTAG GTCAAACTCAACAGCGACGA WIEZ IR 41 201

SE: ARICGRS 1-65X B I EEAR N AL AR IR S IRFRIC1-405KY8 T-GB/T 38551-2020; RS HFRIC41RIE T

LectinF: [

A2 EARRIEESEFT

= A2 FFRERICESEFT

it S

2EF5| (5—-3)

CGTCAGGAATAAAGGAAGTACAGTAGAATTTAAAGGTACTCTTTTTATATATACCCGTGTTCTCTTTT
GGCTAGCTAGTGTTTTTTTCTCGACTTTTGTATGAAAATCATTTGTGTCAATAGTTTGTGTTATGTATT
CATTGGTCACATAAATCAACTTCCAAATTTCAATATTAACTATAGCAGCCAGGTTAGAAATTCAGAAT
CATGTTACTCTATACGCATCCTTTAGGGC

TGAGATGTCATCACACAACTCTGACTTAGTTAATCACAAGTACTAAATAAATTAATCCAAGCTTGGTA
CTAACATACGAAATCATTAAGTAGTAATTAATACGTACTAGTAAAAGTGGCAAAAGATAACGAGAA
AGAACCAATTTCTTTGCATTCGGCCTTAGCG

CGGTCATACCCGTGCCTATCTTTACTTCCCTTTTTCCACTACCAGTTCCCAAGTCTACTAGTTCTGTCT
CTTCTTGATGAGGTCCCATTTCTTGGTCCTCATGGGCGACTATCCTTTCCAAATATGGTCCATGGGTAC
ATGCATGGTTAAATTAGGTGGCCAACTTTGTTGTGA

12
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CGCTAAGGCCGAATGCAAAGAAATTGGTTCTTTCTCGTTATCTTTTGCCACTTTTACTAGTACGTATTA
ATTACTACTTAATCATCTTTGTTTACGGCTCATTATATCCGTCGACGGTAACTTTTACTTAGATAATAT
TTTCTTAAAATTCAACATTAAATTGAAAGTCTATTTGACATAAATCTCATATGCAAAAT

CCTCCACTCAGCCAAACCATTATACTGAGGAGTATAAGGAGCAATGATCTCGTGTATTATACCATGTT
CGTGATAATATGTAATATTGTTCATTATTATTTCAGATTTTTTAAAAATATTTGTGTTATTATTTATGA
AATATGTAATTTTTTTAGTATTTGATTTTATGATGATAAAGTGTTCTAAATTCAAAAGAAGGGGGAAA
GCGT

ACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCATCAAGAGGAATCAGGGA
AGGCAAAATGTATATCAACTGGAACAAGTGAGATGGGATTTTACTCTTTTTATTGCTTTGTATTTTCTT
CATACTTTAGGGGATGCTTGGTTTGAGA

TACCTGCTCTGTCCCCTTCAGATTACGTCCTACGTGTCTCCTTCCCAAACATGAAAATCCTTTTTATAT
TAAGTAAACTATTTTTATATTATGAAATAATAATAAAAAAAATATTTTATCATTATTAACAAAATCAT
ATTAGTTAATTTGTTAACTCTATAATAAAAGAAATACTGTAACATTCACATTACATGGTAACATCTTT
CCACCCT

AAATTGTTGGCGGGGTTGATATATTTATACACACCTAAAGTCACTTCAATCTCATTTTCACTTAACTTT
TATTTTTTTTTTCTTTTTATTTATCATAAAGAGAATATTGATAATATACTTTTTAACATATTTTTATGAC
ATTTTTTATACTTCTATATGTAATTGTATGGTGGCGATCTTTGATATTTGTTATCTACCTTGCTGTCTAT
ATAAATTGATGGTGGCGTTTCAAAAA

TTAGGTCGAATAGGCTAGGTTTACGAAAAAGAGACTAAGGCCGCTCTAGAGATCCGTCAACATGGTG
GAGCACGACACTCTCGTCTACTCCAAGAATATCAA

10

CCATTGCGTCCACAAAACGTCTCTTTTGCTCGATCTTCACAAAGCGATACCGAAATCCAGAGATAGTT
TTCAAAAGTCAGAAATGGCAAAGTTATAAATAGTAAAACAGAATAGATGCTGTAATCGACTTCAATA
ACAAGTGGCATCACGTTTCTAGTTCTAGACCCATCAGCTGGGCCGGCCACTAGTGAGCTCGGTACCC
GGGGGCGCGTAATATCATCATTAGGAAGACACTGCCCATCTTGA

11

AAGTGAGTTATTTATCAGCCAAGCATTCTATTCTTCTTATGTCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCC
AGCTGGCGAAAGGGGGATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACG
ACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTCCCATGGAGTCAAAGAT

12

ACTGCCACTAAATCTTCCCCCCAATGATATTGAACTTTGTAATTACTAGTTAGTTTGTAGAAATATGG
GCCTTAGCTGGTGATCCGGGCTGTTTCCCTCTCGACGATGAAGCTTATCCCCCATCGTCTCACTGGCC
GACCTTGACCCTTGTTA

13

TTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATC
AAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATG
AGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTTTAATCTAGATGATTTGTCTC
AATTTTACCAAAAGTTTTGAGCACATGTTTGGATTCACC

14

TTTTCCAAAAACCCGCAATGTCATACCGTCATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACT
CATGGTTATGGCAG

15

TGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATGGCACCGCCATAACCAC
AATTTAACAACTTTATAAATGACTTAGTATATTAGCAATTTATCTTGTCACATGCACATATTTTATAAC

13
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TATAATAGGAGTTTGAGTTTAAATGATGTAATGAATTTTGGATTGCATGTTGTTTTGTACTATATTGGT
AGCTTTTTCCAATGAAGTGTTAAATTTGTATTTTTCATATTCAGGGTCACGTTTGA

16

CTCTTGTGTGTTTGTCTCCTTCTTCCCTACTCTTTTACTTTCCATTGTGCATTTTAATTTCCTCTTTTACT
TTCTGTTAAGTTTCTCTTCTACTCCTCATGTCAACATATCTCAAACACTGATAGTTTAAACTGAAGGCG
G

17

AGTACATTAAAAACGTCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCCACTATTATTGTTTTTGTATTATATTTTCC
CAGGCTTATCTTTTATCAATGAGTTATATATAAAGAAATAATCAGTCAACATGTAGCAACAAAATATT
TGCAGTAATAATAATAACGTTAAACAATAGAAATTAAAAAAACCTAACAACAAATGTCTTGATTTTA
AAGACTTGTGTTCACATGATCATTTGATCAAGTAAAAGATAACTTCCTAAGGCAAGAATGAAAGTAG
TGA

18

GCCCTCCTTATTTATCCCCTTAGTTTTTATTTTCATTTCTTTCTAATAAAGGGGCAAACTAGTCTCGTA
ATATATTAGAGGTTAATTAAATTTATATTCCTCAAATAAAACCCAATTTTCATCCTTAAACGAACCTG
CT

19

GTTCTTGAGAACCGAGCGGAGGAGCTTAAGCTTGATTTTGGAGTTTGGAGGAATGAGTTGAACGTAC
AGAAACAGAAGTTTCCGTTGAGCTTTAAGACGTTTGGGGAAGCTGTCCCATGCCCATCAAAGAAGAC
AGTACACGATCCGAGCTACGAATGGGTAGGCC

20

GGAACTTACATGTAAACGGTAAGGTCATCATGGAGGTCCGAATAGTTTGAAATTAGAAAGCTCGCAA
TTGAGG

21

AGATGCACTCGAAATCAGCCAATTTTAGACAAGTATCAAACGGATGTGACTTCAGTACATTAAAAAC
GTCCGCAATATGATATTCATTAATTTTATATTATCTAAAAGAGTTAAAAGAGAAAAAAGAAATATGA
CAATTTTTTTCTTTCACATCTTCTAACCTAAAAGTATGACTCTATGGAGGCTAAGTTTAGAAAAAGAT
ACGGATCTAGGGTGTGGAAACA

22

AACGTCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCTAAGCGTCAATATTTTAATTCTTAACAATCAATATTTTAAT
TCTTAAACTTTATTAAATCTAACAATAAACTGTAAGAACTAATTCT

23

TCCGCTACTTGCTCTTGTCGTAAGTCAATAAATTAATATAAAAAAATACTTAAAACTTGTTACAACTA
AATTAAAAATTTATTTTTAAATCATTCAAGCACCAGTCAGCATCATCACACCAAAAGTTAGGCCCGA
ATAGTTTGAAATTAGAAAGCTCGCAATTGAGGTCTACAGGCCAAATTCGCTCTTAGCCG

24

AGCACTTGATATTCATGAATCAAACTTCTCTATGAAATAACCGCGGTGCGCATCGGTGCCTGTTGATC
CCGCGCAAGTTGGGATCTTGAAG

25

AGATGCACTCGAAATCAGCCAATTTTAGACAAGTATCAAACGGATGTGACTTCAGTACATTAAAAAC
GTCCGCAATATGATATTCATTAATTTTATATTATCTAAAAGAGTTAAAAGAGAAAAAAGAAATATGA
CAATTTTTTTCTTTCACATCTTCTAACCTAAAAGTATGACTCTATGGAGGCTAAGTTTAGAAAAAGAT
ACGGATCTAGGGTGTGGAAACA

26

AAGGTCTTTGGTTGGATTATCGGTACCACCATTATATACACATAAAATCACTAACCATACATGTTGGT
TAAGTAGGTTATGAAGTCTTAGATAATGATTGTAAATCAAATGACTAATTATTTGAGATCTCATTTTA
TGTTAGAGTAAGAATCAATTTTTGTTTAAAAAAAATATTTAGATACCAAATTAATTACTCAAACACTG
ATAGTTTAAACTGAAGGCGGGAAAC

27

TTAGCTAGTTAGGACGTTAACAGGGACGCGCCTGGCCGTATCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCTAAG

14
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CGTCAATTTGTTTACACCACAATAATTATGTGTAACGCTTGTTTTGCTATATATGGGACACTTGAGGA
ATGACATT

28

GGACTCCAACGAGCAAGTCAGTGGTGCTTTGAGGTGTTTATGTGTCTATAACTGGTATGAGTAAAAT
GTGCTTAGGGATCTCCTCTCTAGGTCTATATATACATGTCCAGTGTTGAGGGGGTTACGCAATGTTCG
GAGCCACGTTGTCAAACACTGATAGTTTAAACTGAAGGCGGGAAACGACAATCT

29

GCCGTATCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCTAAGCGTCAATTTGTTTACACCACAATATTGGTTCTTAT
AAGTTTTTTTATTTATTTTTAATCTTTATAAATTTGTGTTTTTTCAATTTTAATCCCTTTAAAATTTTAA
TTTTTATTTATAATCCTTATAAGTTCATGTTTATAAGGATCAAAATTAAAAAATAAATATTTATAGGG
ACTAAAAATAAACAAAATATCTTATACAGACCAAATTTATAAAAGCATTAACTT

30

CGGGACTTGATGAAAGAAGAGCGTTGCATTTACGCTCCATAAACGTGTGCTTTCATTACGGGGTCAC
AGAGTTGTAAACAAATTGACGCTTAGACAACTTAATAACACATTGCGGATACGGCCATGCTGGCCGC
CCATCATGGGCGCGCCACTGGATTTTGGTTTTAGGAATTAGAAATTTTATTGATAGAAGTATTTTACA
AATACAAATACATACTAAGGGTTTCTTATATGCTCAACACATGAGCGAAACC

31

GCCGGGTCCCGTTTAAACTATCAGTGTTTGAAGACATATTTTTGTGGATCTAGGTTCATCACCTACAT
CTTTTTCTTTCTATTTTAATTTAAATATTTGTTTAATTCTCATTAATTTTCTTTCGGTCATTTCTTTCCAC
ATAATTACCCATTAAATTTGAGTAACTACAGCTCTAAAAATCTTTTTTTTAAAATGATAATTATTACA
ACAACAACAACAACAACAACGCCTTATCCCACTAGGTGGGGTCGACTACA

32

CAGGAATTAATGTGGTTCATCCGTCTTTTTGTTAATGCGGTCATCAATACGTGCCTCAAAGATTGCCA
AATAGATTAATGTGGTTCATCTCCCTATATGTTTTGCTTGTTGGATTTTGCTATCACAT

33

CAACAGTTCGGGTGCAACAGTGACTATGACAGCAAGATAATAGGGCCAATATATTTGGATACCTCTC
TTAAGACGTAAACATTTTGAGCGAGAAAATAATGGAAAAAAAATAAGTCATTCAAATGATAATAGA
TATATAAATTATTTTTTATTTTAAATATCTTATTAATATTTTTATTTTTTTATCATATTATAAATTATAT
TATATTTATGTAGCTTTGCTCATTGTCTTCTACGGGAACTTTCCCGGACATAGGAACCG

34

TCAGAGTCAAATCAACATGGGTGACTAGAAAAAATCAGTACTGGGCCCTTGTGGCGCTCTATCATAG
CTATAAACCTATTCAGCACAATGGGCTCGA

35

CCACTGTCGGTAGAGGCATCTTGAACGATAGCCTTTCCTTTATCGCAATGATGGCATTTGTAGGAGCC
ACCTTCCTTTTCCACTATCGCGTCCATGATGCTGCGACTATGATCTAGTTGCTTATTTTACGAAGCAGT
AACCCTATTCCAATAGATCTAGTTGCTTATTTTGCTTGTGCTAGTTGTCGATTGAGTTATTCAAATAAA
CCGGAATGGCAGTAACAACTCCACCAGAAGACGACGAACA

36

ACCTTGTGCAAATTATTCAAACCCTTCAATTTAACCGATGCTAATGAGTTATTTTTGCATGCTTTAATT
TGTTTCTATCAAATGTTTATTTTTTTTTACTAGAAATAACTTATTGCATTTCATTCAAAATAAGATCAT
ACATACAGGTTAAAATAAACATAGGGAACCCAAATGGAAAAGGAAGGTGGCTCCTACAAATGCCAT
CATTGCGATAAAGGAA

37

CCCTAATAGGCAACAGCATGAAAAAAAATAAAAAAGAATAAAAATAGCATCTACATATAGCTTCTC
GTTGTTAGAAAAACAAAACTATTTGGGATCGGAGAAGAACTGTTTGAGGCGAATGGCCTGGTCGTCG
CGGCCATCGTCGAGAAGTTCGTGAAGAAGCTCGAATGCGGTGAGAAGGTAGTTCTCTTCCAACAGAA
AGTTCACCACGCAATTGCACAGCGAAGATCTCTCCACGTCCATTTTCTCTCTCTGTCTCTGATCTTAAG
CcC

15
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38

ACGCTTAGTGTGTGTGTCAAACACTGATAGTTTAAACTGAAGGCGGGAAACGACAATCTGATCCCCA
TCAAGCTTGATATCGAATTCCTGCAG

39

ACGCTGCGGACATCTACATTTTTGAATTGAAAAAAAATTGGTAATTACTCTTTCTTTTTCTCCATATTG
ACCATCATACTCATTGCTGATCCATGTAGATTTCCCGGACATGAAGCCATCAAAAAGTAGGACTAAT
TTAGGAAAGCAAGCTAATTCAAGAAAGTGAAGGCACGCTTAGTGTGAGACACGTGTTGAGCGCGATT
ACTG

40

CATTGCTGATCCATGTAGATTTCCCGGACATGAAGCCATTTACAATTGACCATCATACTCAAAACTTC
ACGAGCAACTTGCTAATTTTGGAAAAGAGAAAGAAAAGACAAGTGTCGAGCATACACTTTAGATGC
AACAAGCCTTCATAATGGGCCATGAAGATGGTTTCCAAAAAGCTCTTTGCCAAATTCAATTGCTTGCT
TTTGAGGTAGATTTAATGTTATTTGATTGTTTGAAGAATGTCAAGAATGGGG

41

AGAGGGAGGTTGGTCCTATTAGCTTCTTCATTGTGGATTCCAAAGTTACTACAAGAATTCCAGACTTC
TCTTATGGGAGGGCACTCGGGTATTTACATAACTTATAGAAGAATCACTCAATCGCTTTATTGGATAC
CAATAAAGGGAGAAATCACTAAGTTTGTGGTTCATGTCCGGGAAATCTACATGGATCAGC

42

CCATCATACTCATTGCTGATCCATGTAGATTTCCCGGACTTTAGCTCAAAATGCATGTATTTATTAGC
GTTCTGTCTTTTCGTTAATTTGTTCTCATCATAATATTGTGACAAAAATATAGCTAGGAAAGCTTTCCA
TGCATATTTTGTAAGCAATGAAGTATATAGTGGATGCAATGTCTCTATATATTCACTAGTCGAGAAAA
TTGCGGACAGTTCTGAGATT

43

GCATCCACGAGCTTATCCGATTTGAGCATTGATCTCCATGAGCCATTTAGTCTCACCTTCAAACACTG
ATAGTTTAAACTGAAGGCGGGAAACGACAATCT

44

TTTGTAGATATTTCCCCTCACTTTGGAGATCTCCAGTCAGCATCATCACACCAAAAGTTAG

45

ACGCTGCGGACATCTACATTTTTGAATTGAAAAAAAATTGGTAATTACTCTTTCTTTTTCTCCATATTG
ACCATCATACTCATTGCTGATCCATGTAGATTTCCCGGACATGAAGCCATCAAAAAGTAGGACTAAT
TTAGGAAAGCAAGCTAATTCAAGAAAGTGAAGGCACGCTTAGTGTGAGACACGTGTTGAGCGCGATT
ACTG

46

GAAGGAGAAGAAGTTGGTTGAACAGCAATGTAGATTGATCAAACACTGATAGTTTAAACTGAAGGC
GGGAAACGACAATCTGATCCCCATCAAGCTTGATGGCCGCGGTACGGTCGACTCTAGAGGATCCCCG
GCAAAAACATTTAATA

47

CATTGCTGATCCATGTAGATTTCCCGGACATGAAGCCATTTACAATTGACCATCATACTCAAAACTTC
ACGAGCAACTTGCTAATTTTGGAAAAGAGAAAGAAAAGACAAGTGTCGAGCATACACTTTAGATGC
AACAAGCCTTCATAATGGGCCATGAAGATGGTTTCCAAAAAGCTCTTTGCCAAATTCAATTGCTTGCT
TTTGAGGTAGATTTAATGTTATTTGATTGTTTGAAGAATGTCAAGAATGGGG

48

CCCTCTTGGCTTTTCTAAGTTTGAGCTCGTTACTGCTGCCCCACAAAGCCCCTCGAAACTTGTTCCTGC
TCCACTCTTCCTTTTGGGCTTTTTTGTTTCCCGCTCTAGCGCTTCAATCGTGGTTATCAAGCTCCAAAC
ACTGATAGTTTAAACTGAAGGCGGGAAACGACAATCTGATCCCCATCAAGCTCTAGCTAGAGCGGCC
GCGTTATCAAGCTTCTGCAGGTCCTGCTCGAGTGGAAGCTAATTCTCAGTCCAAAG

49

GACACGTCGAAATAAAGATTTCCGAATTAGAATAATTTGTTTATTGCTTTCGCCTATAAATACGACGG
ATCGTAATTTGTCGTTTTATCAAAATGTACTTTCATTTTATAATAACGCTCAGACTCTAGTGACTACCA
CCTTCACTCTCCTCAAGCATTTCAGCCTCTTCCCCGCTCAGACTCCTTAGCTTTGGGAGCCAAATTATC

16
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CCTTACGTTCTCGACTTCAACCATATGTGATAGCTGC

50

TTAGGTGCATGAAGGCTTAAGTTTGATCTTCCTTATTATTATTGTATTAAAAAAAAAGCAAATTACAC
TAACTCTCTATGTTTAATACTTGTTACACTCAAAGTCACTCATTATTGGAACCCTACACATCCCCTTCC
CCCTTCGCTGTTGCAACTCATTGCACAAAGACCCCCTAACCGTCTATTTCATTAACTTTAGGATGTTG
CTAAGCACATGCATTTTAACGAATTAATTCGGGGGATCTGGATTTTAGTACTGGAT

51

TGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAAT
GCTAGAGCAGCTTGAGCTTGGATCAGATTGTCGTTTCCCGCCATAAGGGTGTATACTATAGTTAGTTG
TATATGGCTAGTACTATGGCGGCGGTTCCGACCACCACGAGACCGTAGTACAACATGGGCATGCTGT

TGCTCTTGGTTGATGGAGAGGAGGGTGGAG

52

CATGGCCGTATCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCTAAACCCTAAACCAATGGCACACA

53

GGCACCAACATTCTTGTGGTAATATTAAATTTTCTGTTGACTTTTTTTTACGTAAATGATACTTGATTA
GAAGATGACTAATAAATGAAGGCTTTACATATACTACATAAGAAGGAGGTGGAGAAAGTGTATGTA
ACCGACAACAAAAAACTAATAGGAATATATAGGATGAAGAGATGAGAGAACCATCACAGAATTGAC
GCTTAGACAACTTAATAACACATTGCGGATACGGCCAT

54

GTCATCCGTTTAATTTACTCGCACTTTTGTTGTTTCAGACCAAGTATTCAGGAACAGGGGCGGCTCAA
TGACAAGAAGAAAATCTTCGTCAACATGGTGG

55

GAAAACAAAATATAGCGCGCAAACTAGGATAAATTATCGCGCGCGGTGTCATCTATGTTACTAGATC
GGGAATTAAACTATCAGTATAACTAGAACCATCGGTGGCGGAGAAATAGCCTTTGTTTCATTATTTGT
TGGGATCCACACG

56

TCATTCTTTGATTAGTAGGAGGCGATACTTGAACTAAATTATCATTAAAAATACTTGAACTAAATTAT
CATCCCGTAAACAAATTGACGCTTAGACAACTTAATAACACATTGCGGACGTTTTTAATGTACTGAAT
TAACGCCGAATTAATTAGTGAGAAAGCT

57

AGCGCGCAAACTAGGATAAATTATCGCGCGCGGTGTCATCTATGTTACTAGATCGGGAATTAAACTA
TCAGTGTTTGAACTAAATTATCATTAAAAATATGTTTAATTAAATTCAATTTTTCTTTGAAATAAAAT
AAAACCATTGCTCCTTCATAGTCTTATAAGCTTTGACCCAATTCGATATTTAACATAAACTAAGGGTT
ACCAAAAACATTGCTTAGATGCATGCCGCAAAAACAAATTAATAGCGCAAAAATTGTAGGCGAT

58

TCAGTACATTAAAAACGTCCGCAATGTGTTATTAAGTTGTCTAAGCGTCAATTTGTTTACACCACAAT
ATATCCTTAACAGATGTATCACTTGATGTTTTATTTCATTTTTTTGGTTATCTCTAGTGTCTTTATATTT
TAGGAACCTTGTTAATTTGACCCTCTATGAAGACAGAAAAAACAGCTTACCTGACTCCTCCT

59

ATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGCTAGAGCAGCTTGAGCTTGGATCAGAT
TGTCGTTTCCCGCCTTCAGTTTAAACTATCAGTGTTTGAGACTGTAAATCACCCACTCGTTCTGCCGCA
ATGTGTTATTAAGTTGTCTAAGCGTCAATTTGTTTACATCAAAGGCTTTTACCTAAAACATCTCAGCA
CATCGCTCTAGCCTCTAGTGGCGGCGTTCACATTTCACA

60

GCACGCGCATACTTTGACATAGACAAATGTTAACAAACTTATCTGCATTTACCTACTCCAAAGCTAAC
TGTACAAATCATGACTCTCAACTCTGAACTTCTCTCCCCTTTCTCTTTCTGTTTACGTGCGTGTGTAGT
ATGATTCATTGTGGTGTAAACAAATTGACGCTTAGACAACTTAATAACACATTGCGGACGTTTTT

61

CCTCTCTCGGATTCTTCGCCTTCTATCGGTAACACTAAACCTCTTAATGATACGGCTTACGTGCCCTGC

17
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TTCTCCAATCCAATTGATGTTCAAAGAAACCAAGAAGGTGTCTTTGATTCCTTCACCAACTCTATCTA
TGCGGTTTCTTCAAATCCTATGGGCATTCTTCCCAGAATGCCACCTTCTGGCTCCTTCAAACACTGAT
AGTTTAAACTGAAGGCGGGAAACGACAATCT

62

CCTTCGGTTCCACCCTTGTTGAACGAGTGGTTTTGTTAAGCTTAACTGATGTGTCTGCCTCGGAAACT
ATTTCAAGGGGCAGTTATTTACTTATTTGTCTTATTATTTTTTGTTTCCTTTTGTTCCTAATAAATCTTG
AAGACCATATTTGTAATTTCAATTACAATAAAGTGACATAACTGATTTTGAAAAGGAAGATCTATTAT
TGATTGCATTCATACAGCTGGGA

63

ACGTCGGAGAAGAAGAAGCTGATAACGCCTTGCGGACAAATTGACGCTTATGTTAGTCCTTTGTGGT
GTAAACAAATTGACGCTTATGTTAGTCCTTTGTGGTGTAAACAAATTGACGCTTAGACAACTTAATAA
CACATTGCGGACGTTTTT

64

CTCAGTTGGGTCAGCCTGAGTGATTTTTTTCTCAAATCAAGAAACTTTATTTATAAATCTAACATTAT
AATATTAAAAAAACAAATATTAAAATATTCATGATATTTTTAAATCTAAATAATATTCTAAAAATTTG
AAACAAATAAATTCTTGAAAATAAACTAAATTATTCTTTTCCAAACTAACTAAAGATATCAGGATAT
ATTGTGGTGTAAACAAATTGACGCTTAGACAACTTAATAACACATTGCGGACGTTTTT

65

GCTTGAGCTTGGATCAGATTGTCGTTTCCCGCCTTCAGTTTAAACTATCAGTACCCTCAATCATCTCAC
TTCATTATCTCCTATATTTTTTATTAACTTCTCTTTTATACTATTTTAAAAAAATAAAAAGTGAGAATT
TAAACAGAAAAAACCTCTCTCAAGTCTTTCTCTCTATTTCAGTGGTCTGAGTTCAGTTGCGT

66

TAGCGCATATCTGTTGTGGTTATCATTAGGCTTAGCGGGCAGTAACTCGCTAAGCCGATTATTCAGAA
GCAGAATTTTGTGCAATATCGGCTAAGCCGCCTGTCTTACTTTTCTGTTTTTCAATTTGAATAACTTAT
GGTCTAACTGACTTTTTGGGTTCCTTTGTGTTGCAGATGGCCTCCATGAAGTGTAAGAGCATTGGGGC
AAGGCCAACTGCTCAATATGATATTAGACAGTTCCACTCGCTTGATGCTTTGAACCGTTATACAGATA
AC

67

TCTACATGCAAATATAATTTGTCATTTTGGGTTATAAGTTGCTTTTGAAATGGAACCGTAACAGTTGT
GTTAGGACATCCAAATACAATTATGTTATTTTGCTAATTTATTATAATCGATATAGTTATATTTAAGAT
AAGAGATTTGATTAAACTCTTTTCTTAATATTGTAAGTTTGTAAGTGTCTTTTTGGTTATGTAGTTTAT
TGTCAACCCTAACTATATTACATACACTCATTTAAAAAGACAATCACTTTCTGATGACATAAAACACT
A

68

TCCCTTCTAATAGTAAGAACCTCACACAATTAAAACTCTTCAAATATTAAGAATTCATCGTAAAGAA
AAATTTATTAAGAATCGAATACAAAATTCAGATATATATCATAAATCAAAATCATATTTAAGTCTTCA
ATCTATATCTTGTATTTTGTAAGTTAAATAAAAAAAACCAACCAGCGACACTTATGTCATCGGCTACT
CCTAGAGACATCGATTTGTGGTGTGCGTTACACACTTTTTCAATTCAATGGCTTAATCACTCTTTGACT
AAC

69

ACAATAAATCACTAAGACACTTTTCTTGTTTAGCTAATTTTATAAACACTATTTTATATGTATCATTTG
TTAAAAGTTATTAATTTTCTTCTAACAAGTATAACATATGTGCGGACACACGAACTAGTTGCAAATTT
AATATATGGTATAATTGTATCCATTTAATTGTAATTGTGTAGAATTTAATAAATGATTACCAAGATTA

ATTAAAATCAAACTGCTAAAGATACAAATATACACTAATTTATGAGAGCGTAAGAAAGTGTTTAAAA
AC

70

AGAGTCAACATCTCTTCAATAACGTACATGTTGTGAAGTTCAGTCTTACAATTCAAAATTGAGAAAA
AAAATTCAAATCTTACCTTCATTATAAATAGTGTCAAGATAAAATATATAAGATGAGAATAATCTTTA

18
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TCATATAAGTTAGTTTTTAGGATTAAATTATACCTTAATTTTCTACTTGATATCTGAGCTTATTCTATA
AATCTCAATTTTCTATTAATTTCAGTTTCTAAATCTTCATCCAAAACACAC

71

GAGGTTTAATCCCTTCTCTTTCGCTCTAACGTTTGGAAACCCTAATAGAGCAACCATAGGAAAAGCTT
GAGGAATCTTAGAAAACAAATAGTGATGTTGTTATCACTACCAAAATATACACGTGAGCCCGCTTCG
AGGTAAGGGATAATTTTATCGCAATTGAGATTAGAATGGACATGTGTAGGGATCCTTAGATGACCAA
ATTGGGGTTTATTTTGGTATGTTTATTGTATTGAAATTATTCCTATATGATTGTGTGAAATTGTTTGAG
G

72

GCAATGGATGTATAGTTTTTGTGAACATGAAAATGAAACAAAAAGAAAAAGAAAGAAAGACCTCGA
AGGTCGACATGTTATAGTCGTGGGAAGAAAAAATCATTCGTAGAGAGCAAACGTATTTTTTGGAAAC
AAGGGACTGACGCTAAGAGTTTATTTTCCTAAATGGCCGAGATAAGAATGGATGGTTTCATTGAACC
GATGAAAGAACATAATTTGGAAACATTGGGTCTGTTTGTGCAAATCCCCAAGCGTAGTATCACAATG
CCATAAAC

73

TTGCAAAATCACAAGTGTTTGGTACTTGAATGGGTACTGGAGTGGAAGTTTGAAAGTAAACACCACT
ATCATTGTGAATAATCGATCCATTTGGGAAAATGAAACCCAAACTTGAGTTCACAATCGTCTAACTG

CTAGTTTCTCCCAAAAATGTCATACTTTGTTGTAAAAATTGGGAGAGGATGTGTGATTTTTTAGCGTG
TTGTTATGTCTCATATATATAGATGGTTTTCACTAACATTGTTTCTTGTTTGTGTTTCCAACTAAACAA
ATGT

74

GTGTAATGGTATGTACTATGTAGTCAACATGTAAGATAATATATAAGTCATGTAAAATATTAAATAG
CTTAAATAGTCACTTTTACTTTATGTAATTTGTTGATAAATGCGTCCCTGAAAATTAAAAATATAAAA
TTTAGTTTCTGAAAGTGTAAAATGTGTGACAAATATATCCGAATGTTAATAATAGATTGTGACTAATT
ATTATAATTTTGAAAAATTTATAATAATTAGGACAAAATTTTGGGAGAGCTAAATG

75

CGAGGAAGCCAAACCAAGATTTTTTTTTTITTGAAATAAATAATTTTTTTTTGTCCTTGTGAATGTTTGA
ATTGATTCCGAAAGACAAATATTCAAATTTTAATAAGTAAAAAAAATGTAATAAATTTATTTATTTTA
TTTATTATCGTTAATGAAAAAACATACGTAACTAATATATTCATAGACGAATTTTCTCAAAAATATAA
TTTAATCTTTATCTTTCTTCTTTTTTTTAATCACTACAAGCATAATATTGCAATAAGCACTAAAAA

76

TTGAATTTTGATAAGAGTTGCCATAGCAACACATTTATCACATTTTTTAAATTATTTCGTGTGAGAAA
CGACGTATTTTTGCCATTAATTAAAGAAGAATATTTTTTTTATCATTCAATAAAGAAAGAAGATTAGT
AACACTCTTTAGACTTTAATATATTTCTTTTTTTTTTTTAACATATTCTTCTGTCACCGTATCAATTAAA
GAAAAATGATAATGATTAAGAAAAGAGCAAGTACCTAACTTCTCAGCCCG

77

GGCCTTGTGCACTCTTAAGCATACATGAGGCTTCCATCAACTGAAGCATAAGAAATATTTTTCATTTG
TACCCACTCAAATTCATTCTTTGGGCATTGGTTCGATACTAAAAATTATACATTTAACATCGCTAGGT
TAACATCGATTTTTGACAAAACCGATGTTAACACAAACACGGTGGCATACTTGTAATTAAGACAAGT
TTATTAACATCGGTTTTTAAAAAAACCGATGTTAACATGACGTAGGTAACATTGGTTTTGTCAAAACC
G

78

CCAGTTTGACTGGCGAGAAACTTGAAAAAAAATTTGTTCATTTTCTCCTATAAATGGATCTCTCCTTG
ACTCCTTCGCGTACCAGTTCAAAAAAAAGATTGTGAGTGTGTATATTCTAAGTATGTGTTTGGTTTCT
GTTAGTGAAAAAGCTTTGCTCCTCCTTGTGTTGCTTCTTGCTCGTGCGTAGCTCCCCTTTCTTATAAGT
GTTTTTAACTCATGTTTTAAATTTCATGGCACACACTTATTTTGATTCTG
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79

GGTTGTGGCCCACACTGTGGCTTTTGATAGTGAGTAGGGTTTTATGCACTTGTTTTAATTGTATTTATT
TATTTAGAGCATACTGATGATGAAATCAAATAGTTGTCTGTGAAACTATGGAAAACTATATTATCAA
GAGGTGGTTGGTTCAAATGGTGATGAACTTAGATTCTTTAACTAATTTGTTAGAGATTTTAATCTCGA
GTCTTGTATAAAAATAATACTTGATTAAGAGGAAAAATTCACCTTAAGTGTTTTCATATCTCTTTAGT
CTC

80

AAAATGTTTTGCCACGCATAGACAGGTATCATTTTAGTGTTTTTTTTTATATCGGGAATGCTAGTTTAT
TAATTTTATTAAAAATATTATTTAGAGGATTTGAACCTACAATCTTTTTTTCTTTCCTTTTTCCTTCTTC

AATTATCGAACCAATTTTATATATCATTGTATTATGTTTCTTATCCTATCAATTGTCTATCTTTTTTTAT
GAGTTTTTTTTTTATATTTTTTAAATAGTGAATAATAAGATTTGGAATTTTTGGAAATTTTGCAGA

81

TCAAAAGTGGGTGACTAAACAAATCTCACAAATGAAAAACTTGAACAACGAATCAAATAACTACTA
GAAAACCATCAAAAAACACAAGAAGAGATACTCAACACCATTAAGGAACTTAAAGCATTTGTGAGT
GACCTCAGCCAGCGTCTTCAATCTGGTTGTTGTCACCATCCAAACTATGAAGAATATGACCAATACCA
TCCCACCTAGTCATTAGAGACATAACATTTATATATATGAATTTTTGTATTATGACTTAGTGGCATAC
TTCTGTG

82

ACCTCGTGTGTGAATCTTATAAATTTCTGATACTGTTCTTGCGGATAAAAAAAAGTGAAAGAAATAG
CCACATTCCATGGAAAGGAAATGTTGTTCGCTTGTGCCTTTGAAGGTTGGAATTTGACTTCTCTATTG
TCCTTTTTGGTGCTGTTTCTTTGAAATGACGTAATTTTAAAAGTTATATTTTCAAAACGACTTTGTTTT
AAATCAAAATTACGTCGTTTTGGAGGAACAGCACAAGAACAACACCAAAAAAGATAGCAGGGAAAC
CAGGG

83

CGTGCTATCATGCTTTGAGTATTAGAGTTAGCAAAAGAAAGGTAAAACGGATAACCACTCGGGTATC
TTCGCATGTCACGTCACTCTTGTGTCAGTATGACAAAAATTGTCAGCGCGGAAGATGACATAAATCTC
CGTGTGTCAACGGGCTTGTTGGCCGCGATTGACATAGGGTGCAGAAGACGACGTTAGTCTCTGCGTG
CTAACATTTTTTGAGTCATAGAGATAGCAAGATAAAGTTTAAACGGATAACCACTCGG

84

AAAAACAATTTAGCACAACTTTGAAATCATTAAAAATTTTATGACTTTATATAAATAATTAAAAAAA
ACTAAAATGTGACTTTGAAATTATTGGAGTTCTTACTACTTCAATATTAAAAAAATAAAAAATAAAT
AAAAAGGTGAAAGTTATATATATTTTTACAACTTCATGAAGTCATAAAAATTCTTACAACTTACTCTT
ATTTAACACTCACTCTTATTTAAGAGTCTCATTTAATAAATTTTAAATGAAGATATCCTTTTGGTCAAA
TCCC

85

CCTCTAAGGTATGCGTTTATTGCATAAAAAACAACTTTGTAGATTATACTTGGTATGGTTATTAAGTT
ATCTGGTGGATACTAGCAGCAACATATATATTACTGGCAATAATTGAGGTGATTGTCCCAGAATACT
ACATTAGCCTTTACAGAATCTGTTGTTTTTCATGCATAACAAGAGAGATTTGATATTTTGTGATTTTCT
GCTCCATTTCTAGTACAGCCTTGCCAGTTATTAAGATAATTGGTATTTAGTTACCGTTACCAAAATGG
CTG

86

GCAGTTGTACTCGATTTTAATTTTGATAACCAATTAGTATTATATATTTTTGTTGCATTTATTTTAATA
TCTTGATATAGGTCTTTTTATATTATGAAGATTTATGATTTTTTTTTTACTATAGGGTAGGTCTCATTTA
TTATTGTTGTATCATTTTGAATTTAATATAATTTACATTTTTCTCAAAAAAAAAATATTTTATCAATCT
TGGTCGACAAATAATTTAATGATTATTACAATTATTAAGTGGAAAAGAATCCGTTTGCTTGGTGTTC

87

CATTCCATTTTGCGAGAATGAGCTAACCATATGAGATCAACATAAGTTTAAATGACCACTCAAACCG
AGTGTCTTTACTCCCAAGGCCTAAACTCCGAAGAATCCGTTAGGGCCTCACCTTCCTGATTCAAGTTC
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AACTCCTAAAACAGTTTTTTTTTTGCAAGCAGACACTGCTCATGAATTATATAATACCCATGACCTCA
CACTCGTGTTTCAAATACATTTAACATATAGTGCTACAATTTAACACGGTTCCTAACTAGGAACTTAC
A

88

AACCTATAAACCCTTCAACACAGATTCAAAAATGGTGGACTATCGTGGTGGGGTGCGTGGAAGACAT
CGTGGTTGAGGGGGATGGCATGCACAGAGGGGTTTGTTGGATTGTGGTGGTGGTGCATATGTTGGGG
TTGCATGATGATGTGACTATAAAAGGGCAACACTGCTTTTTTTAGGGGAGGGGTCAAGGTAGCGCAA
GGGAAGGGGTGGTGACACGGTTTGGGAGTGGCATGGGGGAGGGTGGCGACACATGTGTTTTGTATCT
AGGCTGA

89

GGTGAAACACACCCATCCTACCCCTATTTCGCCAGCCACAATGGCGAAACACCACTGTTCACGTTGTT
TTGCCAGTTTGGACGGCGAAATGCTTGTAAAACGGGGCCCCCTCGCGAATAAGTTTTGATATAGACC
CCATTAGGTAATAAGTTTATAAATATAACCCCTTGAGGTCAATTAGCCGATTGACTTATGAATTTTAA
AATGTATTGACAAATTATTCGAATAAAGGTAAATCATTTTAAACTACATTCAGTAAAGGTAGCAATT
GACTT

90

TGGTAGTCGCTCTTGAGTCTCATATTTTATACATTAACTAAATTAAAAAAAAGGTAAATATCATGAGA
TTGTATTCTTTCTACACAAATCAACCTGTTAGGAGACAAGCTAATTTGGTGGCACATACTTTAACTAC
AAACTCAATCTACTTTGATACTGAGAATATCTTTAATGTAAATTCTTATTGTATTCACAATTCTTTATT
AATCACATAAGATAATAAGATAATACATTTTCAAGCATATACAATGCAAAGATTCAAAATCACTTTT
T

91

ACGAAGACTAGAGTGTGTGAGTCACAAAAGCTCCTACAAAAATCTCATTCAAATTCTATAAAAGTGA
GAACACAAGGTGGTTATTTATAAAGAAAACAATTATAACCACTTGTAATTCAAATTGCCAATGTAAT
CGATTATCTCACATAAGTAATCGATTATATTATCATTTTAATCGATTAAAGTGTTCTTCCCAACACCTG
GAAAGCTTTCATGAACAATGCAATCAATTAGATTCTTGATTTAATCGATTAAAGTATCCTTGATCACT
CCTG

92

GACGTCGGAACCACTACGTTCCTGTTACCGAACACATTTTATTTTAAATATTGGATCTTCACCTTTCAT
TATGTTTATAGATGCGTCTTACTACCATCTTTTAACAGCCTTGGAAATACCATTTATATGTTATGTGGT
TTGGAAGTAAAGGGATACGGAAGATTTTAACAGAGGAGAGACGATCAAACGGGATAGGAAAATAAA
AATATAAATCCTTCTTTTCTATTTGGTTAAGAGGACGAAGAAAAA

93

GGGTGAAAGAAATAATGGGAATAATAAAAACAAAGAATATAAAGAAAGAAGGGAGAGCTCAGGCT
TGAAGTGTTGAGAACAGTGCTCAGAGGAGGTGATGATTCCTTGGAACCGGCTCTCTAATTATAGTTG
CTGAAGTGGGCTTTTGGGCCTTCATAGTCGCGCTTAGCGCGTTCAGATCGCGCGCCCTACAGGCTTAG
CCTGCGCTTCTATTGGATCGCGCGCTGGGCGCGTAGCCAGGCTTAGCGCGCGTAACGATTTCTGCTTC
TTCGTGC

94

CCAACCACACCACTAGGAGAATAAACAAAGGTCATGAGTCTTTCAAAAAAGTTGCACATTTTAATAA
CAAATGCACGTAGTAAATGTTACTCCAAGACCTTCTTGTCAACAAAACTTTTGTGTCTGAGCTTCCTC

TTTTTTCTCATGCAAATAATTTTCTAAATGAGCACAATTCATCTATAATGAAAGAGCAAAAGTACATT
AGAATATAAAATCCAAACACACTATACTCAACCAACAATGAGTATGAAATTAATGAATCTTGGCCTT
TGAGG

95

TACTCGCTGTTTAATTTACAAAGACAAACAACCCCCCCAATTCATTACTGTTTTATTACTATTTGTTAT
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GAACGTTTGGTTGACCATTGCTCGTTGGGAGACGACCTAGGATCAATTCCTAGATACTGCATTTTTAA
TGTTTATTTGATTCGGATACAACCTCGATCATAAACCCATTATTAGAAGGTTTCATAATAGATATGTA
AGTGTCATAAGCCCTTTTATGGTAACCATAAAGTGATAGTAGTCCTTTGACTTGAAGTCACTATAATT
C

96

TTTTTACCAACAGGATTTAAAAGAAGAAAATGACAAGTGTTGTCAAAGAAAAATTAATATAAAAATC
TGAAGAAAAAATCGTAAAAAAAAGTTAAAGATTGAATGAAGCTTAACACGAAGAAGTCCTATTAAT
ATTACATCAGAATTAATTTTTTACAAGATAGACCCCAAGACATTTGCATTCTAAATTTATCTTTGCTC
AAGAAGACTAATTTGCTCTATAGTGAGCTTTCTTTTCTTGGTGATGGTCTCCTCCTCTATTCTTTCTAT
TTCGC

97

ACATCATGAACTATCAAAACTAAGCAAAAACAGGGCAGAGGCAGAAAACTCTGCCCAAAACACAAA
CCAATACCACAACTTTTCTTATTCAAATACCCCAATCACATTCTTTTTGTTCCAATTCATTCACCGTTG
GATCGACTCAAAAATTTTACTGGAGGTCCCTAGTACATAATTCTAAATTTTGACCGTTGGGATCTCCT
AGAAAACGTCCAGAACCCAATCTGTACTACTCTTTCCACAACCAGCAAATACACATCATTTTCTGCAT
GCAC

98

AACAAGCGTAGACAATCTGAATCCACACAAGATAAATTTGCTTACGTAAGGAAGGCAAGATTCACTC
TATTTATTTGTTTTTTTATATCATACAAGAATAATGTTGATGGATTAATAAGTGCATCAATTCATCACA
AGTATTAAAGTTAAAACGGATGATTGTCAAATCCAAAGGGACTTTGTTTATACTTAGGTAGATGAAC
ATTTTATTAATAAAAAAAGTTAAAGAAATTTGTTTTGAAAATGTTATGAGAAAAACAGAAATTTCAA
TTGGC

99

ATTTAACAAATGTTGTTGGCGAACAAATGTATCTTAAATCATAAACGCATAAAAAATATATAACCCA
AAATGACATATGCTTTGATTTAATTTTTTTAACTTGTTGACTAAATCCTAAATTCGAGAGTCTACCCAC
TCTACACAAAGTTTAATAAAAAGAGAGTTTATAAACAAGTCAACTCGTAGGGAATGAGTGAAATCGT
AAACCGGTAAAAGTTAACTCGAGAGTTTGATAATTACTTACGTATGTGTCGAGAAATTATTAGATAG
TTCTG

100

GGAGTGGTTGTTTGATTTTAGCTTTGAAATTTTATAAAATCAAAGCCAATTTTTGTTTTGAGTATGAAT
TTTAACTTTGATTTTCAAACCCTAACAGTTTTGCCCTCTACCTTCCCAGTCCCCATCACCCTATCGCAT
GACTATCTCAACAACAACCTACTCACCTCCCTTTCACCATACCACTACTATAAAAAATGATGCTCTGC
AACCACCATCGTTGCCAAATTCATACCAGAATCCAATGGGCTTAGACCCATTGGTCATGGTCCA

101

ACCAAGATCATGATGATATTGATGATGTCATGTCTAAGCCAAGCATCTCTGATTCAAATTTTATTTCT
TGGATGAACAACAACCAAAGCTTTGTTGAAGGAAGAATTCTTATGCAGAATTTGTTTCTACGTTCGCA
TATAATTAGAAAAAAAGATCCTCACAACTTAGAAATAAAGGATACACTATTGAAAGGCTATTATGGG
TCCCACCAACTACAAGAGAATTATTTTACTTAAGGATGATGCTAAATGTTTGTAAAGGACCAACCTC
ATTTG

102

AAAATTTGCTGAACTGTTATTTCCAAATATACTCCTCTACATAGGTGTGAAATTGAGGGGGTAAACAC
TAGAGAAATTTTTACCAAATCATGAGTAACTACATTAGTGAAACATCACATTTTAATCCAAAACCTTA
AGATCGGATTTTATGAATTTTATTCTTACTTATCTGGTATTTAACTTTTTCATCTATTCGATGTGAGAT
TTCATTTCATACTTAGACTCCAACAATTTTT

103

CGGCGATGACTTTTTATATCGGTTATACATATAATCAATGTAAATATGATATTTTTTTTATATCGACTA
TGCATATAACAAATGTAAAAAGTTATTTTTGTATATTGATTGTGCATATAACCATTGTAAAAAAGTAA
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TGCACTTAGATTTGGATTTCTGAACCTTGTTCCGACAAGCAAAAAAACAATACATTTTAATTTTATAA
GCACAAATAACATACTAAAAATCTTATGAGGATAAATTTTGAACATTTTTATAGTTATGAGGACGAA
AAA

104

GACATGGACACTTGTGTCTACGTGTTTAGTGACAACATGTGATGACGTGACACTCTGTTTGCTAAGTT
ATCACTTAACGGATACAGACTAATGGCAGATAGTAAAATGAAACGTAAAATATTTTTAGGTACTTGG
TTGAAAAAAAATGAATGTTGAGTAGTAATCTGAAAACGACCTATATTTCAGGTATGAAAAACTTAAT
TAAGCCTTTTTTATGGTGTATAAAAAAATTAGTGTTATTTTTTTTTTTTGTCATAGGTCAGAGATCACA
AGTG

105

GGTTATCCGTACAAAGACAACATCTATTGATCCTGACCCGTGAGTCAGGTAGCATGCGGAGACACCC
AATGGTTATCCGTGCATACACACACAGTTTTGCTACCTCGACCGGTGAGAAGTCAAGTAGCATATGG

AGATACCCAAGGGTTATCCGCAAACACACACAATTTTGTTACCCCAAACTGTGAGAATCGGGTGACA
TGCGGAGACACCCAAGGGTTATCCATACACACATTTATGCTACCCCGACCTGTGAGAAGTCAGGTAG
CATTCAA

106

TGGGACAAAGAAACCGGTAGCGTTGCCAGCTTCGCCGCTTCCTTCAACTTCACCTTCTATGCCCCTGA
CACAAAAAGGCTTGCAGATGGGCTTGCCTTCTTTCTCGCACCAATTGACACTAAGCCACAAACACAT
GCAGGTTATCTTGGTCTTTTCAACGAAAACGAGTCTGGTGATCAAGTCGTCGCTGTTGAGTTTGAC

107

AGCTGGTGGATAGAATGACATGTGAATGAGCTAAGGCTCAGCTAGAGCTGCAAAAAGAGTAATACT
TTTGCCCCTTGGAGAATAGTGGTCCCTATTAATTGGCAGGGTTGTAAAAATCCTAAGTTCCTAACCAA
TCTAACATATAAGATCAAAACAGTTGGTCAGTCCAAAAATTCTCTCGGAAAAGCTTGGAATTTCGAC
ATTGTTTCTGTATTTATTATGTGATATATTTATCCATAAATGTTCTGATGGAGAGAAATTGTAACAGG
CTTATC

E: RA2ERARCH T —— XN, RANINSHEFHINRA N NG 5 5 VT G 5EAR 751 .
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